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LỜI CAM ĐOAN 

Tôi xin cam đoan đây là công trình nghiên cứu của riêng tôi. Các kết quả 

nghiên cứu là trung thực và chưa được công bố ở bất cứ công trình nào khác. 

 Thái Nguyên, tháng 4 năm 2018 

Tác giả 

 

 

 

 Nguyễn Thị Loan 
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LỜI CẢM ƠN 

Trong suốt quá trình học tập, nghiên cứu và hoàn thiện luận văn này, em 

đã được tạo điều kiện và nhận được sự giúp đỡ quý báu từ thầy cô, cơ quan, 

bạn bè đồng nghiệp và gia đình. 

Trước hết, em xin bày tỏ lòng biết ơn sâu sắc tới TS. Nguyễn Thị Ngọc 

Lan, người hướng dẫn khoa học đã tận tâm chỉ bảo hướng dẫn em suốt quá 

trình nghiên cứu và hoàn thành luận văn này. 

Em cũng xin gửi lời cảm ơn cảm ơn sâu sắc tới Quý thầy cô khoa Sinh 

học, Trường Đại học Sư Phạm - ĐH Thái Nguyên đã tận tình hướng dẫn, 

truyền dạy kiến thức cho em trong suốt khóa học.    

Em xin gửi lời cảm ơn chân thành đến các thầy giáo, cô giáo trong Ban 

giám hiệu trường Đại học Sư phạm - ĐH Thái Nguyên, Hội đồng Khoa học của 

trường và Quý thầy, cô các phòng ban chức năng đã tạo điều kiện và giúp đỡ 

em trong suốt thời gian học tập tại trường. 

Tôi cũng xin được chân thành cảm ơn Ban giám hiệu Trường Phổ thông 

Dân tộc nội trú tỉnh Quảng Ninh đã tạo điều kiện giúp đỡ cả về vật chất và tinh 

thần cho tôi trong quá trình học tập. 

Và cuối cùng, xin được gửi lời cảm ơn chân thành tới các đồng nghiệp, 

bạn bè và gia đình đã luôn quan tâm, động viên, ủng hộ và giúp đỡ tôi. 

Dù đã rất cố gắng, tuy nhiên không tránh khỏi những thiếu sót trong luận 

văn, rất mong nhận được những ý kiến đóng góp của Quý thầy/cô để luận văn 

thêm hoàn thiện.  

Thái Nguyên, tháng 4 năm 2018 

Tác giả 

 

 

 

Nguyễn Thị Loan 
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MỞ ĐẦU 

1. Lý do chọn đề tài 

Việt Nam là một nước có nguồn tài nguyên thực vật đa dạng và phong 

phú, đặc biệt là nguồn cây dược liệu. Trong đó, nhiều cây có giá trị làm thuốc 

nhưng cũng có độc tính, được xếp trong Danh mục dược liệu độc làm thuốc 

như Thầu dầu, Cà độc dược, Ô đầu ... Vì vậy, khi sử dụng những loại dược liệu 

này làm thuốc cần phải đặc biệt chú ý đến cách sử dụng, liều dùng, đối tượng 

dùng và phải được chế biến theo quy trình nghiêm ngặt, đúng kỹ thuật để đảm 

bảo an toàn cho người sử dụng. 

Ô đầu, Phụ tử chứa những thành phần có độc tính cao nhưng vẫn được 

cho là những vị thuốc quý, đã được dùng khá phổ biến trong y dược học cổ 

truyền. Ô đầu là củ mẹ và Phụ tử là củ con của một số loài thực vật thuộc chi 

Aconitum. Hiện nay, chi Aconitum được nghiên cứu nhằm phát triển các sản 

phẩm theo hướng hiện đại, cũng như nâng cao hiệu quả sử dụng các loài thuộc 

chi này trong phòng và điều trị bệnh. Do đó, việc nghiên cứu đặc điểm thực vật 

học sẽ giúp tiêu chuẩn hóa dược liệu, minh chứng cho cách sử dụng Ô đầu và 

Phụ tử, đồng thời góp phần phát triển các dạng thuốc mới sử dụng trong điều trị 

và chăm sóc sức khỏe. 

Theo phương pháp truyền thống, việc giám định loài thực vật và động 

vật chủ yếu dựa trên chỉ thị về hình thái. Phương pháp phân loại này trong 

nhiều trường hợp còn gặp nhiều khó khăn và hạn chế như: nhiều loài có hình 

thái rất giống nhau nhưng thực tế lại rất khác nhau trong hệ thống phân loại (hệ 

gen rất khác nhau); ngược lại nhiều loài có hình thái rất khác nhau nhưng lại rất 

gần nhau trong hệ thống phân loại (hệ gen rất giống nhau). Mặt khác, phương 

pháp phân loại truyền thống dựa trên các đặc điểm hình thái rất khó phân biệt 

được sự khác biệt giữa các biến dị dưới loài. 

Gần đây nhờ vào sự phát triển của khoa học công nghệ nói chung và các 

kỹ thuật sinh học phân tử nói riêng đã giúp cho việc xác định nhanh chóng 


